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14, Structures Génétiques et Adaptations
dans les Systémes Symbiotiques (SGASS)

Comprendre le fonctionnement des systémes hotes-parasites, leur structuration,
les capacités et modalités dispersives des individus qui les composent et la taille
de leurs populations en interaction représente un défi trés important tant du
point de vue fondamental que du point de vue appliqué, car cela peut permettre
de mieux appréhender 'épidémiologie de maladies d'importance médicale et/ou
économique. En effet, de par leur aptitude a la spécialisation vis-a-vis de leurs
hotes les parasites représentent des modéles particuliérement pertinents pour
comprendre les problémes d’adaptations en environnements variables, dévolu-
tion de la préférence d’habitat (hote) et de la spécialisation (spécificité parasitaire)
et des conséquences de ces caractéristiques sur I'évolution de la virulence et/ou de
la résistance et les phénomenes de coévolution. Les thémes de recherche de
Iéquipe « SGASS» de 'lUMR «Génétique & Evolution des Maladies Infectieu-
ses» 2724 sont les suivants: 1) Etudes des stratégies de reproduction: consequen-
ces génétiques et évolutives dans les systémes symbiotiques; 2) Analyses des co-
structures génétiques, adaptations locales et spécialisation dans les systémes
symbiotiques; et 3) Compréhension des interactions génétiques entre pathoge-
nes. Les modeéles d’étude sont variés: Plasmodium spp. agents du paludisme; les
tiques Ixodes uriae, I ricinus et la borréliose de Lyme; les borrélioses 2 tique en
Afrique de I'Ouest; la tique du bétail, les bovins et le cerf rusa en Nouvelle-Calé-
donie; les tiques, leurs hétes bovins et les maladies transmises (theilérioses, ana-
plasmose, babésiose) dans la province d’El Tarf (nord-est algérien); les virus de la-
dengue et leurs moustiques vecteurs; le modéle Schistosome-rat-mollusque en
Guadeloupe; la structure des populations des Leishmania; les levures opportunis-
tes chez les patients immunodéprimés; le développement doutils statistiques
pour 'analyse des données en génétique des populations naturelles et 'approche
théorique des conséquences génétiques de la clonalité.
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Annexe 14 : structures génétiques et
adaptations dans les systemes symbiotiques
(SGASS).
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